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UNIVERSIDADE FEDERAL DE UBERLÂNDIA
  

FICHA DE COMPONENTE CURRICULAR

 

CÓDIGO:
GSI544

COMPONENTE CURRICULAR:
Bioinformá�ca

UNIDADE ACADÊMICA OFERTANTE:
Faculdade de Computação

SIGLA:
FACOM

CH TOTAL TEÓRICA:
60 horas

CH TOTAL PRÁTICA:
00 horas

CH TOTAL:
60 horas

 

1. OBJETIVOS

Possibilitar aos alunos conhecer as estratégias e algoritmos computacionais usados como suporte na
teoria da evolução e biologia molecular.

 

2. EMENTA

Introdução geral à genômica e à bioinformá�ca modernas, cobrindo os vários projetos de
sequenciamento, genômica compara�va e evolu�va, incluindo análise de dados de sequenciamento.
Módulos teóricos e computacionais: os módulos básicos compreendem o estudo de genomas e biologia
computacional genômica e pós-genômica, e mineração de bases de dados; módulos suplementares são
adicionados em concordância com os avanços da área, e cobertos com a apresentação de uma pequena
monografia em um dos seguintes tópicos: evolução microbiana molecular; genes e doenças; biologia
estrutural; mineração de bases de dados avançados; programação e algoritmos para bioinformá�ca.

 

3. PROGRAMA

1. Introdução à Biologia Molecular e a Teoria da Evolução

1. Histórico

2. Organização da vida e evolução

3. Dogma central da biologia molecular

4. Ferramentas da biologia molecular

5. Definição de bioinformá�ca

2. Alinhamento de Pares de Sequência

1. Introdução, �pos e significância de alinhamento de sequências

2. Matriz DOT

3. Algoritmos de programação dinâmica para alinhamento de pares de sequências

4. Análise dos gaps

5. Matrizes subs�tuição
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6. Análise da significância de um alinhamento de sequências

7. Aplicações

3. Alinhamento Múl�plo de Sequências

1. Introdução

2. Métodos progressivos para o alinhamento múl�plo de sequências

3. Métodos itera�vos para o alinhamento múl�plo de sequências

4. Predição da Estrutura Secundária de RNA

1. Introdução

2. Métodos baseados na energia-livre mínima

5. Algoritmos Heurís�cos para alinhamento rápido de sequências

1. BLAST

2. FASTA

6. Predição de Genes

1. Genomas de Micróbios vs. Genoma de eucariotos

2. Predição de ORFs

3. Predição de Promotores

4. Uso de métodos de Aprendizado de Máquina

7. Predição de estrutura de proteína

1. Introdução à estrutura de proteínas

2. Classificação de proteínas baseada nas estruturais

3. Algoritmos para alinhamento de estruturas de proteínas

8. Assembly e análise de genomas

1. Algoritmos para assembly de sequências de DNA

2. Introdução à genômica compara�va
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